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~ METODOS NO INVASIVOSDE |/ PCR-ASA )
RECOGIDA DE MUESTRAS BIOLOGICAS Cebadores alelo especifico Cebadores alelo especifico ARMS:
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1. Individuo con genotipo

0 epiﬁgﬁcm ACTS ‘ Con los cebadores ABMS, el homocigoto nativo (t = 11,43 y valor-P = homocigoto nativo.
3-:10%) y el homocigoto mutante (t = -6,74 y valor-P = 0,002), 2. Individuo con genotipo
Influencia del tejido de procedencia en el ADN extraido: presentaron diferencias estadisticamente significativas, permitiendo heterocigoto
No diferencias estadisticamente significativas (t = -1,66 v discernir a qué subgrupo pertenece cada individuo. Por otra parte, el 3. Individuo con genotipo
valor-P = 0,1) entre el ADN extraido de ambos tejidos. genotipo heterocigoto (t = 2,78 y valor-P = 0,05) no presentd homocigoto mutante
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Ensayos preliminares:
Se generaron controles negativos y positivos (para las dos mezclas

H ot I D de reaccion: nativa y mutante), de las dos etapas del ensayo.
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- v Los métodos no invasivos (frotis bucal y pelo) son una altgmoalt\ilvaclegt% Ia(I)ols\lmEé§odos actuales.

v Con los cebadores alelo especificos ARMS, se logré la determinacidn del genotipo mediante PCR-ASA, a diferencia de los convencionales.

v’ Los resultados se correlacionaron con los obtenidos mediante secuenciacidén Sanger.

v Se ha puesto a punto la ligacion alelo especifica combinada con amplificacién universal mediante la generacién de controles de ambas etapas. Este
ensayo continuara en desarrollo para que en un futuro, se aplique a un dispositivo que permita el genotipado de individuos en |a practica clinica
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