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3.1 Breve reseña histórica . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 35

3.2 Técnicas de Optimización de Estructuras . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 36
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4.7 Operadores genéticos. . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 89

4.7.1 El operador de inicialización . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 90

4.7.2 Los operadores de reproducción . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 91

4.7.2.1 El operador de selección . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 91

La selección aleatoria . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 92

La selección por ruleta (RWS) . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 92
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5.2.2 Los operadores genéticos . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 164

5.2.2.1 El operador de inicialización . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 164

5.2.2.2 Los operadores de reproducción . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 166

5.2.2.3 Los operadores de mutación . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 166

5.2.2.4 El operador de migración . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 167

5.2.2.5 El operador de renacimiento . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 168

5.2.3 La evaluación de legalidad de los individuos . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 168

5.2.3.1 Detección de nudos y subestructuras inconexos . . . . . . . . . . . . . . . . . 169
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A.1.1 Parámetros del comando SECDATA . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 303

A.1.2 Equivalencia entre los parámetros del cromosoma de geometŕıa y SECDATA. 303

A.1.3 Cálculo de la tensión de torsión . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 304

A.2 Sección rectangular hueca (HREC) . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 304
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A.5.3 Cálculo de la tensión de torsión . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 309

A.6 Sección en L . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 310
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A.8.1 Parámetros del comando SECDATA . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 315
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