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OBJETIVOS 

 

Realizar un rastreo de tipo enhancer trap que permita obtener líneas con 

patrones de expresión específicos de tejido para la señalización por 

giberelinas. 

 

 

• Generar líneas de expresión de la proteína de fusión gai-1:GFP en tejidos 

concretos que sean útiles como herramienta para estudios posteriores. 

 

 

• Realizar una correlación entre la expresión de gai-1:GFP y el fenotipo. 



MATERIALES Y MÉTODOS 

Patrón de expresión 



336 primary transformants 

8 different expression patterns  

74 GFP-positive plants   
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Construcción del enhancer trap 
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PCR solapante 
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Expresión transitoria en hojas de Nicotiana benthamiana 
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Expresión transitoria en hojas de Nicotiana benthamiana 



MATERIALES Y MÉTODOS 

Expresión en Arabidopsis thaliana 



Transformación via Agrobacterium  

Arabidopsis thaliana  ecotipo Landsberg erecta 

Selección por BASTA  

T1:737 plantas 

RESULTADOS Y DISCUSIÓN 



REGISTRO DE CARACTERÍSTICAS FENOTÍPICAS 

Total T1: 737 Plantas 

Fenotipos similares a gai-1: 236 (32%)  
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Fenotipo Total 

Hojas muy pigmentadas 122 

Enanismo 200 

Hojas de la roseta pequeñas 127 

Silicuas ligeramente torcidas  94 

Flores con pistilos atrofiados, y sépalos, pétalos y 

estamen poco desarrollados 

26 

Tamaño de silicuas reducido 103 

Acumulación de botones florales 57 

Total T1: 737 Plantas 

Plantas con fenotipos similares a gai-1: 236 (32%)  
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REGISTRO DE CARACTERÍSTICAS FENOTÍPICAS 



Agrupamiento jerárquico 

RESULTADOS Y DISCUSIÓN 



Enanismo 
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Agrupamiento jerárquico 

BioDiversityPro 

gai-1 

L-er 
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Expresión gai-1:GFP 
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Expresión gai-1:GFP 



Total 

Líneas 

Fenotipo Número de líneas Líneas 

analizadas  

GFP Patrón de expresión 

737 Similar a 
gai-1 

220 94 
(Enanas) 

54 Epidermis (18 
líneas) 

Epidermis y otros 
tejidos  17 (líneas) 

Normal 517 10 - 
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Resumen de expresión 
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Expresión de GAI::gai-1GFP en fondos: 
 
 
Mutante quíntuple DELLA 
 
 
gai-t6 
 
 
ga-1 , gai-t6, rga-2  
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CONCLUSIONES 

 

 

 De los resultados obtenidos en este trabajo se puede concluir que el uso de 

metodologías tales como el enhancer trap sirve como herramienta útil para 

analizar la expresión de las proteínas DELLA en determinados contextos 

celulares lo cual permitirá en futuras investigaciones establecer los 

mecanismos por los cuales las giberelinas regulan determinados procesos en 

las plantas. 
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