Resum

El present projecte doctoral s'ha centrat en el desenrotllament i anàlisi d'algoritmes per a la reconstrucció de models metabòlics a escala genòmica; tals algoritmes inclouen la presa de decisions a partir de criteris probabilístics. Com resultat fonamental de la investigació doctoral cal destacar que s'ha desenrotllat l'aplicació web Computational Platform to Access Biological Information (COPABI) que permet reconstruir models metabòlics a escala genòmica de sistemes biològics. Durant la seua implementació computacional, s'ha seguit la metodologia usada per a la reconstrucció del primer model metabòlic a escala genòmica d'un microorganisme fotosintètic, la Synechocystis sp. PCC6803. Es van aplicar diferents algoritmes matemàtics per a comparar els models generats automàticament per COPABI amb els publicats en la literatura per a diferents espècies

