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OuMYV: Ourmia melon virus (virus del melon de Ourmia)

PepMV: Pepino mosaic virus (virus del mosaico del pepino dulce)
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SgCV: Saguaro cactus virus (virus del cactus saguaro)
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TCV: Turnip crinkle virus (virus del arrugamiento del nabo)

TeSV: Tephrosia symptomless virus (virus asintomatico de la Tephrosia)

TMV: Tobacco mosic virus (virus del mosaico del tabaco)

TNV: Tobacco necrosis virus (virus de la necrosis del tabaco)

ToMV: Tomato mosaic virus (virus del mosaico del tomate)

ToRSV: Tomato ringspot virus (virus de las manchas anilladas del tomate)
TRSV: Tobacco ringspot virus (virus de las manchas anilladas del tabaco)

TSV: Tobacco stunt virus (virus del enanismo del tabaco)

TSWYV: Tomatto spotted wilt virus (virus del bronceado del tomate)

TuMV: Turnip mosaic virus (virus del mosaico del nabo)

WmCMV: Watermelon curly mottle virus (virus del moteado rizado de la sandia)
WMV-2: Watermelon mosaic virus-2 (virus del mosaico 2 de la sandia)
WSMoV: Watermelon silver mottle virus (virus del moteado plateado de la
sandia)

WWBYV: Weddel waterborne virus (virus transmitido por el agua del rio Weddel)
ZYFV: Zucchini yellow fleck virus (virus del punteado amarillo del calabacin)
ZYMV: Zucchini yellow mosaic virus (virus del mosaico amarillo del calabacin)

OTRAS ABREVIATURAS

(+) ssRNA: single-stranded RNA of positive polarity (RNA de simple cadena de
polaridad positiva)

Assnm: absorbancia a 405 nandmetros

aa: aminoacido

a. C.: antes de Cristo

BLAST: basic local alignments search tool (instrumento de busqueda de
alineamientos locales basicos)

BLOs: bacterium-like organisms (organismos similares a bacterias)

bp: pares de base

BSA: bovine serum albumin (albimina de suero bovino)

cm: centimetro

CP: coat protein (proteina de cubierta o capsida)

d: dia
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dx: sustituciones sindnimas

dg: sustituciones no-sinonimas

dNTPs: deoxinucleotidos trifosfatos

d.p.i: dias post-inoculacion

d.p.s: dias post-siembra

d.p.t: dias post-transplante

EcoRI: las tres primeras letras corresponden al nombre cientifico de la bacteria
(Escherichia coli), la letra R corresponde a la cepa de la bacteria (aislada de la
cepa "RY13" de E. coli), mientras que el nimero romano I indica el orden de
identificacion de la enzima en la bacteria

EDTA: 4cido etilendiaminotetraacético

E.Z.N.A.: EaZy Nucleic Acid Isolation

FS: frame shift (desplazamiento de pauta de lectura)

g: gramo

GPS: global positioning system (sistema de posicionamiento global)

gRNA: RNA genoémico

GS: solucion compuesta de 0.05 M de glicina y 1% de sucrosa

h: hora

ha: hectarea

HCL: écido clorhidrico

IgG: inmunoglobulina G

ISEM: immunosorbent electron microscopy (serologia mediante microscopia
electronica)

ITS: internal transcribed spacer (espaciador interno transcrito)

K2P: Kimura 2-parametros

kb: kilobase

kDa: kilodalton

KOH: hidréxido de potasio

L: litro

M: molaridad

MatGAT: Matrix Global Alignment Tool

MEGA: Molecular Evolutionary Genetics Analysis (Analisis Evolutivo
Molecular de la Genética)

MgCI*: cloruro de magnesio

mg: miligramo
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MgSO,: sulfato de magnesio pentahidratado

min: minuto

mL: mililitro

mm: milimetro

mM: milimolar

MP: movement protein (proteina de movimiento)

m.s.n.m.: metros sobre el nivel del mar

N: Normalidad

Na;POy: fosfato trisdédico

NacCl: cloruro de sodio

NCBI: National Center of Biotechnology Information (Centro Nacional para la
Informacion Biotecnologica)

NI: neighbor-joining method

nm: nanémetro

nt: nucledtido

OREF: open reading frame (pauta de lectura abierta)

PBL: Pamilo, Bianchi and Li method

PBS-Tween: tampon fosfato salino-tween

PCR: polymerase chain reaction (reaccion en cadena de la polimerasa)

PDA: potato dextrose agar (agar de dextrosa y patata)

pH: medida de la acidez o basicidad de una solucion

PVP: polivinilpirrolidona

rDNA: DNA ribosémico

RdRp: RNA dependent RNA polimerase (RNA polimerasa RNA dependiente)
RFLP: restriction fragment length polymorphism (polimorfismo de la longitud de
los fragmentos de restriccion)

r.p.m: revoluciones por minuto

RT: read throught (lectura a través del codon de parada)

RT-PCR: reverse transcription-polymerase chain reaction (retrotranscripcion-
reaccion en cadena de la polimerasa)

s: segundo

sgRNA: RNA subgenoémico

sl: sensu lato

t: tonelada

TAE: tris acetato EDTA
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Abreviaturas

U: unidad

LLg: microgramo

pL: microlitro

pum: micrémetro

uM: micromolar

UTR: unstranslated region (region no traducible)

V: voltios

VAST: vector-assisted seed transmission (transmision por semilla asistida por el
vector)

y: afio
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