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BLOs: bacterium-like organisms (organismos similares a bacterias) 
bp: pares de base 
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d: día 
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MEGA: Molecular Evolutionary Genetics Analysis (Análisis Evolutivo 
Molecular de la Genética) 
MgCl+2: cloruro de magnesio 
mg: miligramo 
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MgSO4: sulfato de magnesio pentahidratado 
min: minuto 
mL: mililitro 
mm: milímetro 
mM: milimolar 
MP: movement protein (proteína de movimiento) 
m.s.n.m.: metros sobre el nivel del mar 
N: Normalidad 
Na3PO4: fosfato trisódico 
NaCl: cloruro de sodio 
NCBI: National Center of Biotechnology Information (Centro Nacional para la 
Información Biotecnológica) 
NJ: neighbor-joining method 
nm: nanómetro 
nt: nucleótido 
ORF: open reading frame (pauta de lectura abierta) 
PBL: Pamilo, Bianchi and Li method 
PBS-Tween: tampón fosfato salino-tween 
PCR: polymerase chain reaction (reacción en cadena de la polimerasa) 
PDA: potato dextrose agar (agar de dextrosa y patata) 
pH: medida de la acidez o basicidad de una solución 
PVP: polivinilpirrolidona 
rDNA: DNA ribosómico 
RdRp: RNA dependent RNA polimerase (RNA polimerasa RNA dependiente) 
RFLP: restriction fragment length polymorphism (polimorfismo de la longitud de 
los fragmentos de restricción) 
r.p.m: revoluciones por minuto 
RT: read throught (lectura a través del codón de parada) 
RT-PCR: reverse transcription-polymerase chain reaction (retrotranscripción-
reacción en cadena de la polimerasa) 
s: segundo 
sgRNA: RNA subgenómico 
sl: sensu lato 
t: tonelada 
TAE: tris acetato EDTA 
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U: unidad 
µg: microgramo 
µL: microlitro 
µm: micrómetro 
µM: micromolar 
UTR: unstranslated region (región no traducible) 
V: voltios 
VAST: vector-assisted seed transmission (transmisión por semilla asistida por el 
vector) 
y: año 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 

 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


