La autocompatibilidad (Al) comprende un conjunto darreras moleculares
intraespecificas, controladas por el locgsque favorecen la polinizacion cruzada y
previenen de la endogami@olanaceasPlantaginaceas/ Rosaceapresentan la llamada
autoincompatibilidad gametofitica (AlIG) donde elcarocimiento especifico esta
controlado por ARNasaSy proteinas F-box del loci&scomo los determinantes femenino
y masculino, respectivamente. Por otra parte, geadgados al locu§, conocidos como
factores o genes modificadores, son también totdkn@ecesarios para la correcta
regulacion del mecanismo. El sistema AlIG parecar éstsicamente conservado en Prunus
pero se han observado notables diferenciasSmanaceas/ otrasRosaceasCon estos
antecedentes, el trabajo realizado en esta tesisaseentrado en la identificacion y
caracterizacion de factores modificadores de la AGPrunus con el fin de mejorar
nuestro conocimiento del mecanismo subyacente.

Trabajos previos en albaricoquefrnus armeniacamostraron la existencia de una
mutacion no ligada al locU§ localizada en el extremo distal del cr.3 (lobis capaz de
conferir autocompatibilidad en el cultivar ‘Canindn este trabajo, otro cultivar de
albaricoquero autocompatible (AC) llamado ‘Katy'efugenética y molecularmente
analizado. De manera parecida a ‘Canino’, una manajue afectaba a un factor no ligado
al locus S expresado en el polen era el causante de la pérdé la respuesta
autoincompatible en ‘Katy’. Una estrategia de magenético basada en la distorsién en
los ratios de segregacion permitio mapear la mitade ‘Katy’ en el extremo distal del
cr.3 (denominada mutacidn) en una region solapante con la identificada [2aaino’.

Una busqueda para la identificacion de nuevo mesaAC en cultivares y/o accesiones
de albaricoquero procedentes de bancos de germuplag llevada a cabo. Por medio del
genotipado del locuss, 3 alelosS no clasificados con anterioridad fueron hallados,
mientras que 2 nuevas mutaciones AC que pareceer febctado al determinante S
masculino SFB fueron detectadas. Adicionalmentgeabtipado para el locdd mostré
que el mismo haplotipo m mutado est4 compartido‘@anino’ y ‘Katy’, pero también
por 17 cultivares mas del norte de América y eltoae Europa. El haplotip®;.o,
ampliamente distribuido, ha sido propuesto comoibi®sancestro del haplotipon,
sugiriendo que éste surgido mucho mas tarde quelelSc.

Con el objetivo de identificar esta mutacion, uordhje integral tanto a nivel genético
como gendmico y transcriptdmico mediante datos @&B8edentes de ‘Canino’, ‘Katy’ y
del cultivar de albaricoquero autoincompatible ‘@alh’, fue llevado a cabo. Esta

aproximacion sirvié para identificar un Unico patirfismo capaz de explicar el fenotipo



AC, una insercion tipé-aStde 358 pb en acoplamiento con el haplotipen un gen que
codifica para undisulfide bond A-like oxidoreductageaMDOr). PaMDOr mostro estar
diferencialmente sobre-expresado en anteras madomasitras que la insercidRaSt
predice la formacién de una proteina PaMDOr truacdestos dos hechos apoyan a
PaMDOr como el factor modificador de la parte del polee qonfiere autocompatibilidad
en albaricoquero.

Adicionalmente, andlisis filogenéticos sugieren BadDOr podria ser un paralogo de
PaM-8 que surgié después de la division de Rosageaslanaceas, cuya funcién ha
llegado a ser esencial para el correcto funcionatmieel sistema autoincompatible en
Prunus A fin de arrojar cierta luz en las diferenciasignilitudes entre los sistemas de
AIG basado en ARNas#&de Rosaceas y Solanaceas, las relaciones degistqlara
factores modificadores fueron estudiadas. Ortolagowdidatos fueron encontrados para
NaTrxh SBP1ly MdABCF,sin embargo, un patron evolutivo mas complejo foseovado
paraNaStER 120KDay NaPCCP De modo que, a pesar de las diferencias, se puede
hipotetizar que una parte de los modificadoresad@l{G estan compartidos por las dos
familias.

En resumen, el estudio multidisciplinario desaaddl durante esta tesis ha permitido
encontrar un novedoso factor modificador (PaMDOesgeneial para la respuesta
autoincompatible erPrunus Ademas, nuevas fuentes de autocompatibilidad diéo
detectados en albaricoquero y andlisis de ortolagiadaron a profundizar en el
entendimiento de los aspectos evolutivos del sestdm AIG basado en ARNasdsn

Prunus



